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INTRODUCCIÓN 
La obtención de nuevas variedades por mejoramiento tradicional se ha basado en 
cruzamientos de germoplasma de papas nativas, cultivadas y silvestres, de estas últimas 
es necesario disponer mayor información, buscar nuevas fuentes de resistencia a factores 
bióticos y abióticos e incorporarlos a variedades cultivadas, así se restaura la diversidad 
genética que se ha ido perdiendo con el tiempo como resultado de la domesticación, la 
migración, las enfermedades, entre otras causas (Bethke et al., 2019).  
El INIAP participó en el Proyecto “Recolección de parientes silvestres de papas, 
berenjenas, habas, arroz y batatas en Ecuador” llevado a cabo por el Global Crop 
Diversity Trust y el Royal Botanic Gardens, Kew, Reino Unido. En este proyecto se 
realizaron colectas de especies silvestres de varios cultivos incluidos la papa en la cual se 
colectaron ocho especies silvestres de papa, las mismos que serán estudiados en el 
presente proyecto. 
Los objetivos del proyecto son caracterizar molecularmente mediante marcadores 
microsatélites (SSRs) las ocho especies de papas silvestres conservadas en el banco de 
germoplasma del INIAP y realizar un screening de marcadores asociados a la resistencia 
a tizón tardío (P. infestans). 
 
MATERIALES Y MÉTODOS 
Se analizan 91 accesiones de 8 especies de papas silvestres pertenecientes a la colección 
ecuatoriana conservada en el Banco Nacional de Germoplasma del INIAP-DENAREF: 
Solanum acaule, S. albicans, S. albornozii, S. andreanum, S. chilliasense, S. 
chomathophilum, S. colombianum y S. minutifoliolum, las cuales fueron sembradas en 
invernadero. 
Para la caracterización molecular (SSRs) se realizaron pruebas de transferibilidad de 50 
primers de Solanum tuberosum, (Ghislain et al., 2023; De la Cruz et al., 2020) se 
seleccionaron marcadores informativos para la caracterización.  
Para el screening de resistencia a tizón tardío: De un screening previo de 10 marcadores 
moleculares asociados a tizón tardío (Śliwka et al., 2006; Ballesteros, 2010; Tomczyńska 

et al., 2014; Díaz et al., 2003; Stefańczyk et al., 2020), se seleccionaron los marcadores: 
76-2SF2/76-2SR que amplifica un segmento del gen R1 (Ballvora et al., 2002) y Prp1 
amplifica una zona del gen glutatión S-transferasa (gst1) (Hahn y Stitmatter, 1994), estos 
se amplificaron en 38 accesiones (dos plantas por accesión). 
 
RESULTADOS Y DISCUSIÓN 
De los 50 primers SSR ensayados  de S. tuberosum, 30 marcadores amplificaron en las 
ocho especies silvestres. Se seleccionaron 20 marcadores polimórficos y se armaron 10 
combinaciones dúplex para usarlos en el genotipaje. 
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Al analizar los individuos de las 38 accesiones con los marcadores moleculares asociados 
a tizón tardío, el 37% amplifican el marcador Prp1, el 58% amplificó el marcador 76-2S, 
el 25% amplifica los dos marcadores y el 18% no amplificó ningún marcador. 
 
CONCLUSIONES  
Se dispone de 20 microsatélites polimórficos para realizar la caracterización molecular. 
Se obtiene un mayor porcentaje de amplificación del marcador 76-2S en las accesiones 
de papas silvestres analizadas. 
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